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El guanaco es el artiodáctilo silvestre más grande de 
Sudamérica, con una amplia distribución. Basados en sutiles 
diferencias morfológicas y su distribución geográfica, se 
reconocen 4 subespecies : Lama guanicoe cacsilensis, que 
habita el sur del Perú y norte de Chile entre 8° y 20° S; L. 
g. huanacus ocurre en Chile Central entre 22° y 28° S; L. g.  
guanicoe desde 32° S de la Patagonia de Chile, Argentina y 
Tierra del Fuego y L. g. voglii en el flanco oriental de los 
Andes en la Pampa Argentina y el Chaco de Bolivia y Paraguay 
entre 21° y 32° S. 

Las secuencias completa del gen para citocromo b y la 
fracción hipervariable I de la Región Control (410 pb) 
fueron analizadas filogenética y poblacionalmente. 

Considerando 22 localidades y todo el rango de 
distribución de la especie, se observó un reducido número de 
cambios y aunque todas las poblaciones constituyeron un 
grupo monofilético, no fue posible establecer ningún patrón 
biogeográfico, poniendo en duda la existencia de 
diferenciación intraespecifica. 
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